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Нуклеосомы - это основные единицы компактизации хроматина. Они состоят из 8 ги-
стонов (4 типа гистонов, формирующих гетеродимеры) и ДНК длиной около 145 нуклео-
тидов. Известно, что на стабильность нуклеосом влияет последовательность ДНК. Су-
ществуют такие последовательности, на которых нуклеосомы не только стабильны, но и
строго позиционированы. Однако, фундаментальные основы влияния последовательно-
сти ДНК на стабильность и позиционирование нуклеосом не ясны. На данный момент
известно более 450 структур нуклеосом и их комплексов с другими белками. Однако все
они содержат 4 типа последовательностейДНК с небольшими вариациями. Большая часть
известных структур нуклеосом содержит последовательность Widom601. Данная после-
довательность также часто используется в экспериментах на одиночных нуклеосомах. Од-
нако существуют и другие модельные последовательности, в частности Widom603 часто
применяют для исследования прохождения процесса транскрипции через нуклеосомы.
Однако, свойства данной последовательности на данный момент изучены плохо. Для ис-
следования влияния последовательности ДНК на структуру нуклеосом были подготовле-
ны образцы одиночных нуклеосом на последовательностиWidom601 иWidom603 длиной
от 147 до 200 н.п. Произведен эксперимент по рассеянию рентгеновского излучения в рас-
творе нуклеосом (заявка№2404). Показано различие в профилях рассеяния от нуклеосом,
собранных на ДНК разной последовательности и длины. Созданы ансамблевые модели,
характеризующие степень откручивания ДНК от нуклеосом.
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