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Универсальный  генетический  код  обладает  рядом  экстремальных  свойств.  В 
частности, его  разметка – способ деления кодонов на смысловые и терминирующие, 
обеспечивает:

1) максимально  возможную  эффективность  блокирования  ошибок,  связанных  с 
мутациями сдвига рамки считывания;

2) минимальное количество уязвимых кодонов, то есть таких смысловых кодонов, 
которые одноточечной мутацией могут быть переведены в терминирующие.
Таким образом, можно утверждать,  что разметка генетического кода устроена 

так,  чтобы  максимально  эффективно  противостоять  мутациям  инсерции  и  делеции 
(связанным со сдвигом рамки считывания), а также нонсенс-мутациям (по количеству 
уязвимых кодонов) [1,2].

В докладе приводятся новые результаты применения приведенного подхода к 
анализу разметок двухбуквенных кодов с различным количеством терминаторов. Этот 
случай  важен с  точки  зрения  вопроса  о  предшественниках  генетического  кода.  По-
видимому,  если  трехбуквенный  генетический  код  имел  двухбуквенного 
предшественника,  то  многие  свойства,  связанные  с  разметкой,  были  унаследованы 
именно от него.
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