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Если  предположить  существование  принципов  распознавания белком  ДНК,  то 
сформированный  комплекс  белка  со  специфическим  участком  ДНК  должен  нести 
«следы»  таких  принципов,  отражающихся  в  частотах  «прямых  контактов»  между 
атомами аминокислот белка и атомами нуклеотидов ДНК. В качестве геометрической 
основы исследования  контактов  белок-ДНК был выбран  метод  Вороного-Делоне[1]. 
Ранее это разбиение использовалось для анализа белок-белковых взаимодействий [2]. 
Были  проанализированы  1937  комплексов  белок-ДНК  из  PDB.  Моделирование 
случайных  и  неслучайных  контактов  выявило,  что  около  35%  контактов  между 
аминокислотами  белка  и  нуклеотидами  ДНК  являются  неслучайными.  Доля 
положительно заряженных аминокислотных остатков  Arg и  Lys в интерфейсах вдвое 
больше,  по  сравнению  с  составом  белка  в  целом,  также  заметное  увеличение 
наблюдается для серина и треонина. Отрицательно заряженные остатки присутствуют в 
80%  белок-ДНК  интерфейсов  в  количестве  от  1  до  14.  Анализ  контактов  между 
атомами выявил, что большая часть контактов между аминокислотами и нуклеотидами 
не  затрагивает  атомы  нуклеиновых  оснований,  и  в  таких  контактах  затрагиваются 
только атомы сахарофосфатного остова. 
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